
KAQQA_A_ADTGN AA K located at AA pos 88 in Gag HXB2 1144 algn. nuc pos 265
   A −> A  X31  H CF 90 056 ACC AF005496

   A −> T  X30  H BE 93 VI997 ACC AF190128

   A −> A  X29  H BE 93 VI991 ACC AF190127

   A −> A  X28  G SE 93 SE6165 ACC AF061642

   A −> A  X27  G NG 92 92NG083 ACC U88826

   A −> A  X26  G FI 93 HH8793 12 1 ACC AF061641

   A −> A  X25  G BE 96 DRCBL ACC AF084936

   A −> A  X7  A2 CY 94 94CY017 41 ACC AF286237

   A −> A  X6  A2 CD 97 97CDKTB48 ACC AF286238

   A −> A  X4  A1 UG 85 U455 ACC M62320

   A −> A  X38  01 AE CF 90 90CF4071 ACC AF19734

   A −> A  X37  01 AE CF 90 90CF402 ACC U51188

   A −> A  X43  01 AE 95 1

   A −> A  X42  01 AE 93 1

   A −> A  X41  01 AE 143 1

   A −> A  X40  01 AE 127 1

   A −> A  X39  01 AE TH 90 CM240 ACC U54771

   A −> A  X36  01 AE CF 90 90CF11697 ACC AF1973

   A −> A  X2  A1 KE 94 Q23 17 ACC AF004885

   A −> A  X5  A1 UG 92 92UG037 ACC U51190

   A −> A  X3  A1 SE 94 SE7253 ACC AF069670

   A −> A  X8  B US 83 RF ACC M17451

   A −> A  X10  B US 90 WEAU160 ACC U21135

   A −> A  X1  B FR 83 HXB2 LAI IIIB BRU ACC K0

   A −> A  X9  B US 86 JRFL ACC U63632

   A −> A  X112  B 61 1

   A −> A  X66  B 176 1

   A −> A  X80  B 21 1

   A −> A  X93  B 235 1

   A −> A  X91  B 232 1

   A −> A  X61  B 162 1

   A −> A  X101  B 35 1

   A −> A  X79  B 207 1

   A −> A  X115  B 64 1

   A −> A  X117  B 70 1

   A −> A  X81  B 212 1

   T −> T  X124  B 87 1

   T −> T  X119  B 73 1

   A −> A  X90  B 230 1

   A −> A  X89  B 229 1

   A −> A  X108  B 52 1

   A −> A  X71  B 188 1

   A −> A  X114  B 63 1

   A −> A  X85  B 220 1

   A −> A  X52  B 129 1

   A −> A  X109  B 54 1

   A −> A  X74  B 200 1

   A −> A  X58  B 148 1

   A −> A  X60  B 160 1

   A −> A  X97  B 26 1

   A −> A  X92  B 233 1

   A −> A  X113  B 62 1

   A −> A  X49  B 116 1

   A −> A  X99  B 32 1

   A −> A  X121  B 81 1

   A −> A  X107  B 5 1

   A −> A  X88  B 228 1

   A −> A  X77  B 204 1

   A −> A  X63  B 170 1

   A −> A  X59  B 15 1

   A −> A  X102  B 40 1

   A −> A  X75  B 202 1

   A −> A  X45  B 101 1

   A −> A  X65  B 174 1

   A −> A  X94  B 236 1

   A −> A  X116  B 65 1

   A −> A  X50  B 121 1

   A −> A  X87  B 224 1

   A −> A  X44  B 100 1

   A −> A  X67  B 179 1

   A −> A  X96  B 244 1

   A −> A  X123  B 85 1

   A −> A  X111  B 60 1

   A −> A  X110  B 57 1

   A −> A  X82  B 215 1

   A −> A  X125  B 9 1

   A −> A  X95  B 237 1

   A −> A  X47  B 104 1

   A −> A  X120  B 78 1

   A −> T  X86  B 223 1

   A −> A  X78  B 205 1

   A −> A  X118  B 71 1

   A −> T  X53  B 130 1

   A −> A  X62  B 163 1

   A −> A  X56  B 139 1

   A −> A  X54  B 132 1

   A −> A  X72  B 193 1

   A −> A  X57  B 14 1

   A −> A  X73  B 198 1

   A −> A  X104  B 42 1

   A −> A  X64  B 171 1

   A −> A  X98  B 3 1

   A −> A  X84  B 219 1

   A −> A  X105  B 45 1

   A −> A  X76  B 203 1

   A −> A  X68  B 18 1

   A −> E  X106  B 48 1

   A −> A  X55  B 134 1

   A −> T  X122  B 82 1

   A −> A  X70  B 187 1

   A −> A  X83  B 217 1

   A −> A  X51  B 122 1

   A −> A  X103  B 41 1

   A −> A  X46  B 103 1

   A −> A  X100  B 33 1

   A −> A  X48  B 107 1

   A −> A  X69  B 183 1

   A −> A  X135  D 69 1

   A −> T  X134  D 213 1

   A −> T  X18  D UG 94 94UG114 ACC U88824

   A −> A  X17  D CD 84 84ZR085 ACC U88822

   A −> A  X16  D CD 83 NDK ACC M27323

   A −> A  X15  D CD 83 ELI ACC K03454

   A −> A  X35  K CM 96 MP535 ACC AJ249239

   A −> −  X34  K CD 97 EQTB11C ACC AJ249235

   A −> T  X24  F2 CM 95 MP257 ACC AJ249237

   A −> A  X23  F2 CM 95 MP255 ACC AJ249236

   A −> A  X22  F1 FR 96 MP411 ACC AJ249238

   A −> A  X21  F1 FI 93 FIN9363 ACC AF075703

   A −> T  X20  F1 BR 93 93BR020 1 ACC AF005494

   A −> A  X19  F1 BE 93 VI850 ACC AF077336

   E −> G  X13  C ET 86 ETH2220 ACC U46016

   E −> E  X11  C BR 92 BR025 d ACC U52953

   E −> E  X131  C 225 1

   E −> E  X127  C 123 1

   E −> −  X132  C 59 1

   E −> −  X130  C 199 1

   E −> −  X133  C 80 1

   E −> E  X129  C 168 1

   E −> E  X128  C 13 1

   E −> −  X126  C 111 1

   − −> −  X14  C IN 95 95IN21068 ACC AF067155

   − −> −  X12  C BW 96 96BW0502 ACC AF110967

   E −> E  X33  J SE 94 SE7022 ACC AF082395

   E −> E  X32  J SE 93 SE7887 ACC AF082394
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Amino Acids
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p−value: 0.00027544

conf.int low: 0.00015021 high: 0.16790426

odds ratio: 0.00968525
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p−value: 1.00000000

conf.int low: 0.00000000 high:       Inf

odds ratio: 0.00000000
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p−value: 0.00027544

conf.int low: 5.95577501 high: 6657.45999648

odds ratio: 103.24976278
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